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<170> Patentln version 3.4 

<210> 1 

<211> 20 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cactgggagc attgaggctc 

<210> 2 

<211> 20 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<220> 

<221> allele 

<222> (20) . . (20) 

<223> C is transitioned to T 

<400> 2 

cactgggagc attgaggctt 

<210> 3 

<211> 28 

<212> DNA 

<213> Mus musculus 



<220> 

<221> allele 

<222> (28) . . (28) 

<223> C is transitioned to T 



<400> 3 

atctgtctac atatatatac acacacat 28 



<210> 4 

<211> 28 

<212> DNA 

<213> Mus musculus 

<400> 4 

atctgtctac atatatatac acacacac 28 



<210> 5 

<211> 18 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 5 

gggtgaaggc tgtgaccg 18 



<210> 6 

<211> 25 

<212> DNA 

<213> Mus musculus 

<400> 6 

gtcactagac tactgcttac tgtcc 25 



<210> 7 

<211> 25 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> primerE 

<400> 7 

catgtctact gctacttcac atgtg 25 



<210> 8 

<211> 25 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> primer F 

<400> 8 

catgtctact gctacttcac atgta 25 



<210> 9 
<211> 25 



<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> primer G 

<400> 9 

catgtctact gctacttcac atggg 25 

<210> 10 

<211> 25 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> primer H 



<210> 11 

<211> 20 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<220> 

<221> modi f ied_base 

<222> (18) . . (18) 

<223> 2 ' -O, 4 ' -C-ethylene nucleotide 

<400> 11 

cactgggagc attgaggctc 2 0 

<210> 12 

<211> 20 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<220> 

<221> modif ied_base 

<222> (18) . . (18) 

<223> 2 ' -O, 4 ' -C-ethylene nucleotide 



<400> 



10 



catgtctact gctacttcac atgga 



25 



<400> 



12 



cactgggagc attgaggctt 



20 



<210> 



13 



<211> 



28 



<212> 



DNA 



<213> 



Mus musculus 



<220> 

<221> modif ied_base 

<222> (26) . . (26) 

<223> 2 ' -O, 4 ' -C-ethylene nucleotide 

<220> 

<221> allele 

<222> (28) . . (28) 

<223> C is transitioned to T 

<400> 13 

atctgtctac atatatatac acacacat 28 



<210> 14 

<211> 28 

<212> DNA 

<213> Mus musculus 



<220> 

<221> modi f ied_base 
<222> (26) . . (26) 

<223> 2 ' -O, 4 ' -C-ethylene nucleotide 
<400> 14 

atctgtctac atatatatac acacacac 28 



<210> 15 

<211> 20 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<220> 

<221> modif ied_base 
<222> (20) . . (20) 

<223> 2 ' -O, 4 1 -ethylene nucleoside 
<400> 15 

cactgggagc attgaggctc 20 



<210> 16 

<211> 20 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<220> 

<221> allele 

<222> (20) . . (20) 

<223> C is transitioned to T 



<220> 



<221> 
<222> 
<223> 



mo di f i e d_bas e 
(20) . . (20) 

2 ' -O, 4 ' -C-ethylene nucleoside 



<400> 



16 



cactgggagc attgaggctt 



20 



<210> 17 

<211> 20 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<220> 

<221> modif ied_base 

<222> (19) . . (19) 

<223> 2 ' -O, 4 ' -C-ethylene nucleotide 

<400> 17 

cactgggagc attgaggctc 2 0 

<210> 18 

<211> 20 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<220> 

<221> modif ied_base 

<222> (19) . . (19) 

<223> 2 ' -O, 4 ' -C-ethylene nucleotide 

<220> 

<221> allele 

<222> (20) . . (20) 

<223> C is transitioned to T 



<210> 19 

<211> 20 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<220> 

<221> modif ied_base 

<222> (17) . . (17) 

<223> 2 ' -O, 4 ' -C-ethylene nucleotide 



<400> 



18 



cactgggagc attgaggctt 



20 



<400> 19 

cactgggagc attgaggctc 



20 



<210> 20 

<211> 20 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<220> 

<221> modif ied_base 

<222> (17) . . (17) 

<223> 2 ' -O, 4 1 -C-ethylene nucleotide 

<220> 

<221> allele 

<222> (20) . . (20) 

<223> C is transitioned to T 

<400> 20 

cactgggagc attgaggctt 

<210> 21 

<211> 20 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<220> 

<221> modi f ied_base 

<222> (18) . . (18) 

<223> 2 ' -O, 4 ' -C-methylene nucleotide 

<400> 21 

cactgggagc attgaggctc 

<210> 22 

<211> 20 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<220> 

<221> modif ied_base 

<222> (18) . . (18) 

<223> 2 ' -O, 4 ' -C-methylene nucleotide 

<220> 

<221> allele 

<222> (20) . . (20) 

<223> C is transitioned to T 

<400> 22 

cactgggagc attgaggctt 



<210> 23 



<211> 28 

<212> DNA 

<213> Mus musculus 



<220> 

<221> allele 

<222> (28) . . (28) 

<223> C is transitioned to T 

<220> 

<221> modif ied_base 

<222> (28) . . (28) 

<223> 2 ' -O, 4 ' -C-ethylene nucleoside 

<400> 23 

atctgtctac atatatatac acacacat 28 



<210> 24 

<211> 28 

<212> DNA 

<213> Mus 



musculus 



<220> 

<221> modif ied_base 
<222> (28) . . (28) 

<223> 2 ' -O, 4 ' -C-ethylene nucleoside 
<400> 24 

atctgtctac atatatatac acacacac 28 



<210> 25 

<211> 28 

<212> DNA 

<213> Mus 



musculus 



<220> 

<221> modif ied_base 

<222> (27) . . (27) 

<223> 2 ' -O, 4 ' -C-ethylene nucleotide 

<220> 

<221> allele 

<222> (28) . . (28) 

<223> C is transitioned to T 

<400> 25 

atctgtctac atatatatac acacacat 28 



<210> 26 
<211> 28 
<212> DNA 



<213> Mus musculus 



<220> 

<221> modi f ied_base 
<222> (27) . . (27) 

<223> 2 ' -O, 4 ' -C-ethylene nucleotide 
<400> 26 

atctgtctac atatatatac acacacac 28 



<210> 27 

<211> 28 

<212> DNA 

<213> Mus 



musculus 



<220> 

<221> modif ied_base 

<222> (25) . . (25) 

<223> 2 ' -O, 4 1 -C-ethylene nucleotide 

<220> 

<221> allele 

<222> (28) . . (28) 

<223> C is transitioned to T 

<400> 27 

atctgtctac atatatatac acacacat 28 



<210> 28 

<211> 28 

<212> DNA 

<213> Mus 



musculus 



<220> 

<221> modif ied_base 
<222> (25) . . (25) 

<223> 2 ' -O, 4 ' -C-ethylene nucleotide 
<400> 28 

atctgtctac atatatatac acacacac 28 



<210> 29 

<211> 25 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer A 



<220> 



<221> mociif ied_base 
<222> (23) . . (23) 

<223> 2 ' -O, 4 ' -C-ethylene nucleotide 



<400> 



29 



catgtctact gctacttcac atgtg 



25 



<210> 30 

<211> 25 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer B 



<220> 

<221> modi f ied_base 

<222> (23) . . (23) 

<223> 2 ' -O, 4 ' -C-ethylene nucleotide 

<400> 30 

catgtctact gctacttcac atgta 25 

<210> 31 

<211> 25 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer C 



<220> 

<221> modif ied_base 

<222> (23) . . (23) 

<223> 2 ' -O, 4 ' -C-ethylene nucleotide 



<210> 32 

<211> 25 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer D 



<220> 

<221> modif ied_base 

<222> (23) . . (23) 

<22 3> 2 ' -O, 4 ' -C-ethylene -nucleotide 



<400> 



31 



catgtctact gctacttcac atggg 



25 



<400> 32 

catgtctact gctacttcac atgga 



